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INTRODUCAQO: Adoenca da madeira do pinheiro, causada Belsaphelenchus xylophilus, esta a afectar a area s
florestal portuguesa. E possivel induzir a defdsaglanta ao ataque do nematode, inoculando argonegstirpe nio i
virulento do neméatode, criando assim uma resistémaifecgdes subsequentes com estirpe virdlénta

0 O objectivo deste estudo centra-se em avaliargamde resisténcia de estirpes de nematode ndent (C14-5) e

virulenta (HF), em plantulas depinaster, P. pinea,,P. nigra, eP. sylvestris. Os mecanismos de resisténcia foram avaliados,
seguindo a expressao de genes potencialmente &fosha resposta a doenca.

MATERIAL E METODOS

» Germinagdo e crescimento de plantas em microcosmos
» Testes de indugédo de resisténcia em pinheiro

=Plantulas com 4 meses foram inoculadas com 500todsid0 pL
de C14-5, HF, ou agua estéril

»Sintomas de infec¢éo foram classificado

COMO:(I) planta saudaveljl() descoloracéo parcial das?
agulhas; {1 ) descoloragéo parcial das agulhas, necrose
reducdo na produgéo de resin¥:)(descoloragéo total,
necrose e morte da plantula.

Figura 1: Crescimento de pinheiro em

microcosmos.
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RT-PCR para estudo de expresséo
genesMAT2/SAM2, PR4, SEP1,
oesn 2 g ATTRX1, SHERPERD1, PORA

RESULTADOS E DISCUSSAO
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Figura 3: Expressio genética monitorizada por RT-PCR antes (T0), 10 dias (T10) ou 20 dias
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Figura 4: Expressdo genética monitorizada por RT-PCR antes (T0), 10 dias (T10) ou 20 dias
(T20) apés inoculacdo com dqua, nematode ndo virulento (C14-5) e virulento (HF).

v" Observaram-se sintomas de descoloracéo parcial das agulhdratamentos com C14-5 e HF. Este fendmeno pode deserkdequeio do sistema
vascular. A estratégia de defesa contra ataques tambéns@oEsponsavel por estes sintomas.

(T20) apés inoculagdo com agua, nematode nao virulento (C14-5) e virulento (HF).

v Gene associadc con resposte de stres foran detectado: 0 que suger que ume respost sistémici generalizad foi accionad. PR4 foi express enr
todos os tratamentos, sugerindo que as defesas do hosfedamn activadas;

v A producéo de etilendAT2/SAM?2) e desidratacdSHERPERD1) foram detectados ao fim de 20 dias de incubagéo;
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Figura 5: Expressdo genética monitorizada por RT-PCR antes (T0), 10 dias (T10) ou 20 dias

Figura 6: Expressio genética monitorizada por RT-PCR antes (T0), 10 dias (T10) ou 20 dias
(T20) apés inoculacso com daua. nematode nio virulento (C14-5) e virulento (HF).

(T20) apés inoculacdo com 4gua, nematode nao virulento (C14-5) e virulento (HF).

v A expressdo dos gen&&P1 e PORA indicam que os processos de fotossintese continuaramseds a infeccao;

v’ A resposta enP. pinaster foi diferenciada e faseada, podendo estar relacionada aotorés inibitérios da estirpe virulenta, condicionandaeau
resposta eficaz por parte da planta;

v Embora os mecanismos de inducdo de resisténcia ao nema@odeniham sido completamente elucidados, o presente getudhite inferir que a
presenca de nematode virulento desencadeia uma resmiétaisa faseada e diferente do néo virulento. Outros est@lacionados com a inducéo

resisténcia a ataques patogénicos serdo alvo de estudasstut
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